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５　　ゲノムデータベース	
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ゲノムデータベースを見てみる	

h"p://www.genome.jp/ja/	 ゲノムネットにつなぐ。	 2	



KEGG	GENOME	Databaseへアクセスする	
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KEGG	Genome	Database	
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Complete	Genomes	in	KEGG	
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Homo	sapiens	genome	dataに関する情報	
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Ensembl Human	
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出芽酵母のゲノムについて見てみよう	

学名：Saccharomyces	cerevisiae	
細胞周期研究のなどのモデル生物	



モデル生物　ショウジョウバエ（Drosophila	melanogaster)	
について見てみる	
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ショウジョウバエ ゲノムに関する情報	
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FlyBase: ショウジョウバエのゲノムデータベース	
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検索ボックスにサーチワードを入れてみる	

DNA	polymerase	
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各項目のヒットした件数が標示される	

13	



関連性の高いものから標示される	
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DNAポリメラーゼα	180kDサブユニットの情報	
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DNAポリメラーゼα	180kD遺伝子のゲノム領域の様子	
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遺伝子の構造	
転写を制御するプロモーター領域　	

ATG（開始コドン）	 終止コドン	

ATG（開始コドン）	 終止コドン	

mRNA	

タンパク質	

非翻訳領域 (untranslated region)を含む	

5’ UTR, 3’UTR	

転写開始点	

プロモーター領域	

コード領域 (CDS)	
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DNAポリメラーゼα	180kDの配列情報を見る（１）	
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DNAポリメラーゼα	180kDサブユニットの配列情報	

CDS: coding sequenceのこと	

エキソン	イントロン	

タンパク質をコードする領域	
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演習：いろいろな配列情報を見てみよう	
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課題	
ショウジョウバエのRNA	polymerase	I	135kD	subunitについ

て以下のことを調べて、テキストファイルに整理する。	
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• テキストファイルをメールに添付して提出 
• 講義５課題１ 

1. この遺伝子が存在する染色体の番号、またこの染色体上での 
 位置（塩基の番号） 

2. エキソンの数 
3. コードするタンパク質のアミノ酸配列 
4. この遺伝子の隣（上流側および下流側）に位置する遺伝子 

 の名称（記号でよい） 
 
	



シロイヌナズナのデータベース	
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TAIRにアクセスする	
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演習（検索ボックスに「GL2」と入力）	
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結果1	
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結果2	
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結果2	
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スプライスバリアント（splice variants） 
選択的スプライシング（alternative splicing)	



結果3	
GO (Gene Ontology) について	

GO (Gene Ontology) :	
遺伝子に関する情報を共通のワードを用いて表現し、データ
ベース化することにより、系統的に整理するプロジェクト。遺伝
子間、生物間の横断的な比較が可能になる。 
Biological Process, Molecular Function, Cellular component	
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結果4	
塩基配列をみる	
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遺伝子の構造	
転写を制御するプロモーター領域　	

ATG（開始コドン）	 終止コドン	

ATG（開始コドン）	 終止コドン	

mRNA	

タンパク質	

非翻訳領域 (untranslated region)を含む	

5’ UTR, 3’UTR	

転写開始点	

プロモーター領域	

コード領域 (CDS)	
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結果5	
塩基配列をみる	



結果6	
アミノ酸配列をみる	
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結果7	
アミノ酸配列をみる	
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結果8	
ゲノムをみる	



結果9	
Gbrowseでゲノムをみる	

35	



36	

結果10	
ゲノムをみる	
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結果11	
Sequence	Viewerでゲノムをみる	
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結果12	
Sequence	Viewerでゲノムをみる	
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結果13	
Sequence	Viewerでゲノムをみる	
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結果14	
Sequence	Viewerでゲノムをみる	
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結果15	
配列情報をみる	



結果16	
表現型をみる	
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結果17	
リンクを使って遺伝子発現のパターンをみる	
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結果18	
リンクを使って遺伝子発現のパターンをみる	
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結果19	
文献を調べる	
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結果20	
文献を調べる	
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結果21	
文献を調べる（PubMed)	
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結果22	
文献を調べる(ジャーナルのオリジナルサイト）	



結果23	
文献を調べる(PDFファイルをダウンロード）	
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課題	
•  シロイヌナズナの遺伝子 AGAMOUS	について以下のことを調べ、

一つのワードファイルにまとめて下さい。ファイルをメールに添付し
て提出 （講義５課題２）。	

1.	この遺伝子のローカス名	
2.	この遺伝子のエキソンの数（2種類ある）	
3.	この遺伝子がコードするタンパク質のアミノ酸配列（2種類ある）	
4.	この遺伝子がコードするタンパク質の分子機能（GO	termより）	
5.	変異体の表現型（写真とその記述,	ag-1と示されているもの）	
	
時間のある人はさらに、	
6.	この遺伝子の転写産物バリアント（2種類）はどのようにして生じて

いるのか、説明して下さい。	
7.	この遺伝子は花の発生に関するABCモデルに関わる遺伝子である。

ABCモデルの概要とAGAMOUSの働きについて説明して下さい。	
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